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Objetivos: Detectar el genoma proviral de HTLV-1 mediante el desarrollo de reaccion en cadena de la polimerasa
(PCR).

Disefio: Descriptivo.

Institucién: D.A. Microbiologia Médica, Facultad de Medicina, UNMSM.

Participantes: Personas con y sin sospecha de HTLV-I.

Principales medidas de resultados: deteccion de HTLV-1 mediante PCR.

Resultados: El 71,4% de los pacientes con sospecha clinica de HTLV-I fue reactivo por métodos inmunologico. Elisa
HTLV I-1I Biokit detectd 5 casos reactivos (X=2,359 + DE: 0,7309); los dos casos con sospecha clinica de HTLV- | fueron
no reactivos (DO: 0,007 y 0,04); los tres casos con antecedente clinico de estrongiloidiosis fueron no reactivos al Elisa
(DO: 0,029, 0,001y 0,00). El promedio de los sueros no reactivos con antecedente clinico de HTLV-1 y estrongiloidiosis
fue 0,0154 +0,018. En el grupo de voluntarios sanos, el promedio de las DO fue 0,0085 + 0,0068. Al comparar los grupos,

se observd que hubo diferencias significativas entre el grupo HTLV-1 y los grupos estrongiloidiosis y controles sanos
(p<0,05). La amplificacion del ADN gondmico (proviral) de muestras sanguineas utilizé primers de la region Pol I.

Conclusiones: EI método inmunolégico permitio diferenciar los grupos de estudio. El producto de amplificacion de los
pacientes con HTLV-I fue de 117 pb.
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Objetivos: Optimizar y evaluar técnicas de ruptura de quistes de Giardia spp para obtener ADN, paso previo a pruebas
moleculares.

Disefio: Experimental.
Institucién: Instituto de Medicina Tropical Daniel A. Carrion, Facultad de Medicina, UNMSM.
Material biolégico: Muestras de heces con quistes de Giardia.

Intervenciones: Las muestras de heces con abundantes quistes de Giardia fueron evaluadas con una técnica de
obtencion de quistes y tres de desenquistamiento. Técnica 1: sedimentacion rapida; el sedimento fue lavado varias
veces con agua destilada y centrifugado. Para el desenquistamiento, los quistes fueron incubados a: Técnica A: 37°C
con bilis de cerdo. Técnica B: con HCI 0,1 N y luego hipoclorito de sodio al 20% a 37°C. Técnica C: Por duplicado,
cinco ciclos de congelamiento (-20°C), calentamiento (80°C) y luego papaina a 60°C. Se contd en camara Newbauer el
numero de quistes antes y después de cada prueba.

Principales medidas de resultados: Mayor nimero de trofozoitos.
Resultados: La técnica B rindié mayor nimero de trofozoitos que la A. La C no tuvo éxito.

Conclusiones: Desenquistar con HCI 1N e hipoclorito de sodio al 20% a 37°C fue buen método para obtener trofozoitos
de Giardia.
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